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Wissenschaftliche Schwerpunkte: Molekulare Diagnostik in der Hämatologie, prognostische und prädiktive 

Biomarker, klonale Heterogenität und genetische Evolution myeloischer Neoplasien, klonale Hämatopoese und 

Prä-Leukämien 

 

Studium und fachärztliche Ausbildung 

 Medizinstudium an der Technischen Universität München (1998-2005) 

 Weiterbildung zum Facharzt für Innere Medizin und Hämatologie und Onkologie an der 

Medizinischen Klinik und Poliklinik III, LMU München (2005-2015) 

 ESMO-Examen (09/2015) 

 

Ärztliche Leitungspositionen 

 Oberarzt und W2-Professor für Translationale Hämatologie an der Universität Leipzig (seit 01/2021) 

 Oberarzt, Medizinische Klinik und Poliklinik III, Klinikum der LMU München (2016 - 2020) 

- Leiter des Bereiches Zytomorphologie und Co-Leitung des Bereiches Molekulargenetik 

(Schwerpunkt NGS), Labor für Leukämiediagnostik (2017 – 2020) 

- DRG-Verantwortlicher der Klinik (2018 – 2020) 

- Mit-Initiator und Leiter des Molekularen Tumorboards an der LMU München (2017 – 2020) 

 

Akademischer Werdegang 

 Promotion zum Doktor der Medizin („summa cum laude") an der Medizinischen Fakultät der LMU 

München (2005) 

 Postdoctoral research fellowship, The Ohio State University Comprehensive Cancer Center, 

Columbus/OH, USA (Mentoren: Prof. Clara Bloomfield und Prof. Guido Marcucci; 2009 - 2011) 



 Habilitation über das Thema „Genetik der Akuten Myeloischen Leukämie – Bedeutung für 

Pathogenese, Prognose und Therapie“ an der LMU München (2017) 

 

Weitere wissenschaftliche Tätigkeiten 

 Editorial Board Leukemia (seit 2013) 

 Editorial Board Journal of Clinical Oncology (seit 2020) 

 Mitgliedschaften: American Society of Hematology (ASH), European Hematology Association 

(EHA), Deutsche Gesellschaft für Hämatologie und Onkologie (DGHO) und AK Labor, Deutsche 

Gesellschaft für Innere Medizin (DGIM) 

 

Auszeichnungen 

 EHA Clinical Research Fellowship (2015-2018) 

 EHA Clinical Research Training in Hematology (CRTH)-Programm der European Hematology 

Association (2016) 

 EHA-ASH Translational Research Training in Hematology (TRTH)-Förderprogramm der European 

Hematology Association und der American Society of Hematology (2013) 

 Wolfgang Wilmanns-Preis des Tumorzentrums München (2010) 
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